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1984 Tallinna reaalkool
1991 Tartu dlikool, rakendusmatemaatika

2002 filosoofiadoktor (arvutiteadus), Helsingi iilikool, teema: ,,Pattern Discovery from

Biosequences* [Mustrite otsimine bioloogilistest sekventsidest]

1989-1990 Helsingi ulikooli arvutiteaduse instituudi 6petaja

1990-1991 TTU kilberneetika instituudi insener

1991-1993 Helsingi ulikooli arvutiteaduse instituudi Opetaja

1993-1999 Helsingi ulikooli assistent

1999-2002 Euroopa bioinformaatika instituudi vanemteadur

2002—-2006 EGeen Inc informaatika direktor
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2004-2005 Tartu Ulikooli arvutiteaduse instituudi dotsent
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regulation [Statistilise rikastatuse analiiiis geeniregulatsiooni uurimiseks loodud
algoritmides], Tartu Ulikool.

Kolde, R. 2014. Methods for re-using public gene expression data [Meetodid avalike
geeniekspressiooni andmete taaskasutamiseks], Tartu Ulikool.
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lImjérv, S. 2015. (kaasjuh. Eero Vasar, Hendrik Luuk). Estimating differential
expression from multiple indicators (Diferentsiaalse geeniekspressiooni erinevuste
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hindamine mitmete indikaatorite alusel). Tartu Ulikool.
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Leontjeva, A. 2017. (kaasjuh. Marlon Dumas). Using Generative Models to
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kasutamine staatiliste ja jadatunnuste kombineerimiseks klassifitseerimise
eesmargil). Tartu Ulikool.

Reisberg, S. 2019, (juh) Jaak Vilo, Developing Computational Solutions for
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Tartu Ulikool, Loodus- ja tappisteaduste valdkond, arvutiteaduse instituut.
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